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Nome Giovanni Luca 

Cognome Scaglione 

Data di nascita 29.09.1982 

Nato a Catanzaro (CZ) 

Nazionalità Italiana 

Indirizzo di residenza 

Via Martiri di Cefalonia, 2C 

Catanzaro (CZ) 

88100 - Italia 

email 

g.scaglione@idi.it [lavoro] 

giovanniluca.scaglione@biologo.onb.it [pec] 

giovanniluca.scaglione@gmail.com [personale] 

Telefono 349-2520131 

Identificativi digitali 

ORCID ID: https://orcid.org/0000-0001-5622-7843 

Scopus ID: 35485622800 

Research ID: ABD-6776-2020 
 

Profilo professionale 
 

Biologo, PhD, Specializzazione| Bioinformatica e biochimica | Biologo con 15 anni di esperienza nella 

diagnostica clinica, molecolare e personalizzata. Il mio portfolio professionale è fortemente indirizzato 

alla medicina di precisione. 

Nella mia carriera ho sviluppato diversi strumenti ad hoc per la gestione di dati NGS per le routine del 

laboratorio di biologia molecolare. 

Ho una comprovata esperienza nella gestione di pipeline bioinformatiche per lo sviluppo, la produzione, 

l'analisi e la gestione dei dati NGS, nonché nell'interpretazione di alterazioni genomiche qualitative e 

quantitative associate al cancro umano e nelle malattie rare. 

Nel corso di questi anni ho svolto con entusiasmo un ruolo chiave nella gestione delle relazioni con il 

mondo accademico e con le aziende produttrici di piattaforme bioinformatiche all'avanguardia per test 

diagnostico-molecolari. 

Sono fortemente motivato a svolgere attività di insegnamento come precedentemente sperimentato in 

contesti accademici e non accademici. Ho una forte inclinazione ad interagire con persone di paesi e 

culture diverse e condividere con loro obiettivi e interessi comuni. 
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Attività di ricerca 
 

04.2025 

- 

oggi 

Collaborazione scientifica, I.N.T. Fondazione Pascale - Centro Rircerche Oncologiche, SC 

Oncologia Medica di Uro-Ginecologia, Napoli, Italia. 

Responsabilità scientifica: Bioinformatica/Analisi Dati/Multi-omica 

Attività scientifica: Interpretazione delle Varianti Genetiche, Utilizzo di Tool 

Bioinformatici Certificati, Interpretazione di dati HRD, Analisi di Dati Microbiologici 

Finalità 

 Interpretazione di varianti genetiche somatiche e germline (SNP/indel/CNV) 

applicate allo studio di dati derivanti da Whole Genome Sequencing (WGS), 

Whole Exome Sequencing (WES) e pannelli genici NGS target, con particolare 

riferimento ai pazienti affetti da cancro ovarico, mammario e altre tipologie 

tumorali. 

 Utilizzo di tool bioinformatici commerciali certificati ID/IVDR, specificamente 

dedicati alla diagnostica molecolare in ambito oncologico su dataset genetici e 

trascritto mici 

 Interpretare e integrare i dati ottenuti da software per il calcolo dello score HRD in 

campioni somatici oncologici. 

 Interpretare e analizzare dati microbiologici mediante strategie di sequenziamento 

rRNA S16. 

 

01.2024  

-  

oggi 

Bioinformatico, Direzione Scientifica, Istituto Dermopatico dell’Immacolata (IDI), 

Fondazione Luigi Maria Monti, IRCCS, Roma, Italia. 

Responsabilità scientifica: Bioinformatica/Analisi Dati/Multi-omica 

Attività scientifica: Implementazione di strumenti bioinformatici per l’acquisizione, 

analisi e rappresentazione di dati clinici mediante integrazione di dati multi-omici. 

 

Finalità 

 1. Analisi bioinformatica dei dati NGS dei polimorfismi genetici nelle popolazioni 

di pazienti psoriasici trattati con secukinumab o anti-IL-23p19, guselkumab e 

risankizumab.  

 Caratterizzazione del profilo genetico di pazienti con dermatite atopica, mediante 

dati NGS, per l'identificazione di SNP in geni predisponenti alla malattia.  

 Analisi di RNA-seq (riferimento pubblicazione: n° 1) , Analisi HRD e Esoma 

clinico (riferimento pubblicazione:  n° 2-5), Analisi di dati Microbiologici 

(riferimento pubblicazione:  n° 6), Analisi Metilazione. 

 Disegno di "pipelines" di analisi adatte agli oncochip di campioni tumorali di 

melanoma sviluppati da Alleanza contro il Cancro (ACC) 
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07.2019 

- 

01.2024 

Bioinformatico, Laboratorio di Immunologia Sperimentale e Oncologia Molecolare, 

Istituto Dermopatico dell’Immacolata (IDI), Fondazione Luigi Maria Monti, IRCCS, 

Roma, Italia. 

Responsabilità scientifica: Bioinformatica/Analisi Dati/Rappresentazione di dati NGS 

per l’oncologia molecolare. 

Attività scientifica: Interpretazione di varianti (SNP/CNV) somatiche e germline 

mediante pipeline dedicate per: calcolo del TMB, dati WES e pannelli genici NGS target 

per patologie psorisiche. 

 

Finalità 

 Interpretazione e analisi di dati sequenziamento S16 rRNA di pazienti affetti da 

malattie dermatologiche (riferimento pubblicazione:  n° 6, 26) 

 Profilo molecolare mediante tecniche di Exome Sequencing di pazienti affetti da 

patologie dermatologiche (riferimento pubblicazione: n° 7-11) 

 Membro del gruppo  ‘Alliance Against Cancer (ACC) Working Project 5 (WP5)’ 

impegnato nelle fasi di scripting, debugging e testing del tool TMBleR R per il 

calcolo del TMB. (riferimento pubblicazione: n°20) 

 Recupero e interpretazione dei dati dal portale NCBI Gene Expression Omnibus 

(GEO) mediante GEO2R e GEOquery Bioconductor per lo studio dei pathway 

infiammatori coinvolti nella psoriasi. (riferimento pubblicazioni:  n° 21, 22) 

 Interpretazione e annotazione di varianti genetiche (SNP) di pazienti affetti da 

patologie infiammatorie immuno-mediate. (riferimento pubblicazione:  n° 18, 23) 

 Implementatazione di pipeline bioinformatiche NGS per lo studio degli SNP 

estratti da pannelli di geni dedicati per lo studio di pazienti psoriasici. (riferimento 

pubblicazione:  n° 25) 

 

03.2022 

- 

09.2023 

Bioinformatico, Researc   nit,  , Societa  di Medicina Materno Fetale s.p.a 

Responsabilità scientifica: Bioinformatica/Analisi Dati/Rappresentazione di dati NGS 

per screening neonatale NIPT. 

Attività scientifica: Interpretazione di varianti (SNP/CNV) somatiche e germline 

mediante pipeline dedicate per: calcolo del NIPT, dati WES, pannelli genici NGS target e 

Orologio biologico epigenetico. 

 

Finalità 

 Recupero e interpretazione dei dati dal portale NCBI Gene Expression Omnibus 

(GEO) mediante GEO2R e GEOquery Bioconductor per lo studio di dati di 

sequenziamento epigenetici per il calcolo dell’età biologica 

 Gestione e Interpretazione di pipeline bionformatiche NGS per lo studio dei dati 

NIPT estratti da workflow custom 
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01.01.2020 

-

31.12.2021 

Bioinformatico, Laboratorio di Oncogenomica – CEINGE - Biotecnologie Avanzate 

Responsabilità scientifica: Bioinformatica/Analisi Dati/Rappresentazione di dati NGS 

per l’oncologia molecolare. 

Attività scientifica: Interpretazione di varianti (SNP/CNV) somatiche e germline 

mediante pipeline dedicate per: analisi dati shallow WGS, TMB, dati clinici WES e pannelli 

genici NGS target per il cancro ovarico e mammario e altre tipologie di tumore. 

 

Finalità 

 Sviluppo di software per il calcolo dello score HRD in pazienti affetti da sindrome 

HBOC (riferimento  pubblicazione: 5, 11, 14. Riferimento Abstract e Poster: n°1) 

 Interpretazione e Analisi dati di sequenziamento 16S rRNA di campioni 

nasofaringei di pazienti COVID-19 positivi  . (riferimento pubblicazione n° 16, 24) 

 Interpretazione e analisi di varianti genetiche in pazienti affetti da sindrome HBOC 

(riferimento pubblicazione: n° 17, 23) 

2018 Collaborazione scientifica con il Dipartimento di Biochimica Clinica, Università Cattolica 

del Sacro Cuore, Roma, Italia. 

 

Finalità 

 Sviluppo di un tool bioinformatico in house per la predizione di Copy Number 

Variations (CNV) nei geni BRCA1/2. (riferimento pubblicazione:  n° 32) 

 Referente/supervisore bioinformatico nel progetto multicentrico ‘BRCA4 beta 

testing’ in collborazione con Multiplicom NV per il sito IDI- ROME 

2017 

- 

2018 

Collaborazione scientifica con il Laboratorio di Diagnostica Molecolare Avanzata (DIMA), 

Istituto Dermopatico dell'Immacolata (IDI), Fondazione Luigi Maria Monti, IRCCS, 

Roma, Italia. 

Responsabilità scientifica: Bioinformatica/Analisi Dati/Rappresentazione di dati NGS 

di patologie dermatologiche rare. 

 

Finalità 

 Sviluppo di pipeline bioinformatiche ad  oc per l’estrazione, sanificazione e analisi 

di pannelli Illumina e ThermoFisher NGS per lo studio di biomarker per la 

medicina personalizzata in pazienti affetti da psoriasi 

 Sviluppo di tool analitici diagnostici alternativi sensibili, economici e robusti per 

target molecolari. (riferimento pubblicazioni:  n° 29-31) 
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03.2017 

- 

11.2017 

Collaborazione scientifica con il laboratorio di Oncologia Molecolare, Università Cattolica 

del Sacro Cuore. Campobasso, Italia. 

Responsabilità scientifica: Sviluppo e validazione di pipeline bioinformatiche per il test 

molecolare dei geni BRCA. 

 

Finalità 

 Collaborazione scientifica con Multiplicom NV, Niel, Belgio. Supporto tecnico e 

testing/debugging del software (variant caller) MASTR Reporter in fase di pre-

produzione 

09.2015 

- 

03.2016 

Collaborazione Scientifica con il Dipartimento di Pediatria, Divisione di Neonatologia, 

Università Cattolica del Sacro Cuore, Roma, Italia. Shire Trials ROPP-2008-01 

“Prevention Study of Retinopat y of Prematurity (ROP) in Extremely in Premature 

Infants”. 

Responsabilità Scientifica:  Supervisore delle analisi dei livelli ematici  IGF-1 levels 

(oltre 100 test) per la valutazione della sicurezza e dell’efficacia della somministrazione del  

farmaco per il sito di Roma (Ospedale A.Gemelli). 

 

Finalità 

 Biologo supervisore per l’analisi IGF-1 ELISA: proficiency test, dosaggi ed 

analisi per il sito ROME(11) – Gemelli (membro del team dello studio: J Pediatr. 

2019 Mar:206:56-65.e8. doi: 10.1016/j.jpeds.2018.10.033) 

 Data reporting e discussione risultati nello studio multi-centrico (Shire Trials 

ROPP-2008-01) 

 

09.2014 

- 

08.2015 

 

Collaborazione scientifica con NoemaLIFE s.p.a – Bologna, Italia. 

Responsabilità: “Referente locale per l’installazione del modulo software DNLab 

Laboratory Information System (LIS) presso il Laboratorio di Biochimica Clinica del 

Policlinico Universitario Agostino Gemelli di Roma. 

 

Finalità 

 Pianificazione, configurazione e test dei protocolli di comunicazione del modulo 

DNLab tra le unità strumentali del Laboratorio di Biochimica Clinica e il 

LIS/LIMS ospedaliero secondo le specifiche degli standard HL7 
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04.2011 

- 

 12.2011; 

07.2012 

- 

09.2012 

Dottorando – Centro per la Ricerca sull’Emostasi,  niversità Cattolica del Sacro Cuore, 

Roma, Italia . 

Responsabilità scientifica: Espressione e caratterizzazione in vitro dei domini funzionali 

del Fattore di von Willebrand umano. 

 

Finalità 

 Competenze avanzate in tecniche spettroscopiche (Dynamics Light Scattering, 

Surface Plasmon Resonance, analisii UV-Visibile, Atomic Force Microscopy) e in 

sistemi microfluidici controllati per lo studio degli effetti strutturali delle forze di 

shear stress su proteine multimeriche. (riferimento pubblicazioni: n° 39, 41, 43) 

 Standardizzazione di protocolli di espressione e purificazione in E.coli per i domini 

funzionali umani  vWFA1-A2-A3 

 Partecipazione alla sessione sperimentale MD/604 BM30B 20-04-2011/27-04-

2011 presso la facility di cristallografia a raggi X del sincrotrone di Grenoble 

(Francia) con acquisizione di competenze nei metodi statistici e nella 

rappresentazione dati nell’ambito dell’analisi di sistemi biologici complessi 

 

2009 

- 

2013 

Collaborazione scientifica con il Dipartimento di Bioc imica,  niversità di Roma ‘La 

Sapienza’, Roma, Italia. 

Responsabilità scientifica: Caratterizzazione spettroscopica di proteine umane. 

 

Finalità 

 Caratterizzazione spettroscopica di proteine di mammiferi mediante Dynamic 

Light Scattering, spettroscopia UV/Visibile. (riferimento pubblicazioni: n° 40,42) 

 Protocolli di Surface Plasmon Resonance (SPR) e analisi dati per lo studio di 

interazioni proteina-proteina, cellula-proteina e DNA-proteina (riferimento 

pubblicazioni: : n° 38, 42, 44, 45) 

 

 
  



Scaglione GL – cv 
aggiornato: 09/2025 

 

Formazione 

 
[07.07.2016] 

01.07.2013 

- 

07.07.2016; 

09.03.2008 

 - 

31.10.2009 

Specializzazione (Biochimica Clinica e Biologia Molecolare Clinica), Dipartimento di 

Biochimica Clinica, Università Cattolica del Sacro Cuore, Roma. Italia 

Relatore: prof. Ettore Capoluongo e prof. Giovanni Scambia. 

Titolo della tesi: An integrative predictive NGS algorithm for Large Rearrangements 

of Human BRCA1/2 genes. 

[25.03.2013] 

01.11.2009 

- 

31.10.2012 

Dottorato di Ricerca (Fisiopatologia e Farmacologia dell’Emostasi e della Trombosi), 

Relatore: prof. R. De Cristofaro e prof. A. Arcovito. 

Titolo della tesi: The Type 2B R1306W Natural Mutation Of Von Willebrand Factor 

Dramatically Enhances The Multimer Sensitivity To Shear Stress. 

[29.03.2007] Laurea Magistrale (Biotecnologie Mediche) Università Federico II di Napoli, Napoli, 

Italia. 

Relatore: prof.ssa Margherita Ruoppolo 

Titolo della tesi: Functional Proteomics Study of the Human Ribosomal Protein S19. 

[21.02.2005] Laurea Triennale (Biotechnology of Health Trends Human Science) University of 

Napoli Federico II, Naples, Italy. 

Relatore: prof.ssa Paola Costanzo 

Titolo della tesi: GST pull-down Interactome of Human Zinc Finger protein 

ZNF224. 
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Attività di Insegnamento 
  

2024-2025 Docente per il corso di bioinformatica e analisi dati nella Masterclass “Genomica e  

e Medicina d Precisione” organizzato MICOM S.r.l. (provider ECM ID 758) 

2025 Invited Speaker alla 11a edizione del “Meeting annuale sui Tumori Pituitari  -  

Aggiornamento  sulla ricerca e management  degli adenomi/PitNET” - organizzato  

da DOTCOM S.r.l. (provided ECM ID 680) 

2022-2023 Docente per il corso di bioinformatica e analisi dati nella Masterclass “Genomica e  

e Medicina d Precisione” organizzato MICOM S.r.l. (provider ECM ID 758) 

2022-2023 Invited Speaker alla 9a e 10a edizione del “Meeting annuale sui Tumori Pituitari  -  

Aggiornamento  sulla ricerca e management  degli adenomi/PitNET” - organizzato  

da DOTCOM S.r.l. (provided ECM ID 680) 

01.09.2018 

- 

 31.08.2021 

Docente di Scienze in lingua inglese (Scuola Media e Siperiore) presso “RIS” Rome 

International School (Middle & High School - NACE Schools, ora Globeducate). 

Rome International School – RIS srl, Roma. Italia. 

02.2018 

- 

06.2018 

Docente di C imica in lingua inglese(IB/IGCSE) at “RIS” Rome International 

School (Middle & High School - LUISS University Network). 

Rome International School – RIS srl, Roma. Italia. 

11.04.2016 

- 

30.06.2016 

Docente di C imica (IB/IGCSE) presso “RIS” Rome International Sc ool (Middle 

& High School, LUISS University Network). 

Rome International School – RIS srl, Roma. Italia. 

2015 - 2016 
Tutor/insegnante per il corso di bioinformatica e analisi dati nel Master 

“Diagnostica Molecolare e Medicina Personalizzata” presso l’ niversità Cattolica del 

Sacro Cuore, Roma, Italia. 

2012 

- 

2015 

Referente/Mentore per studenti del: (i) Master in Diagnostica Molecolare e 

Medicina Personalizzata presso il Laboratorio di Biologia Molecolare, Università 

Cattolica del Sacro Cuore, Roma, Italia;  (ii) Dottorato in Biofisica presso il 

Laboratorio di Spettroscopia, Università Cattolica del Sacro Cuore, Roma, Italia e 

(iii)  Corso di Biotecnologie Mediche presso il Laboratorio di Spettroscopia, 

Università Cattolica del Sacro Cuore, Roma, Italia. 

2014 Tutor/insegnante di bioinformatica e statistica per il corso di formazione 

‘Astrazeneca Personnel Training Course Session’ presso l’Ospedale Agostino 

Gemelli di Roma. 
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Borse di Studio 

 

1.  Fondi 5 per mille -  Enti della Ricerca Sanitaria fellowship 01.07.2019 ad 18.12.2023 - 
Implementazione della bioinformatica clinica all’IDI-IRCCS per studi di farmacogenomica della 
psoriasi e di identificazione di malattie rare cutanee. 

2.  SiBioC 2021– Comunicazione orale  - Large Genomic Alterations (LGAs) profiles in HBOC 
patients using shallow WGS (sWGS) pipeline for the assessment of Homologous 
Recombination Deficiency (HRD) score. 

3.  Borsa di studio dal 03.2017 al 11.2017 presso il Laboratorio di Oncologia Molecolare, Università 

Cattolica del Sacro Cuore, Campobasso, Italia 

Responsabilità scientifica: Sviluppo e validazione di pipeline bioinformatiche per il test 

molecolare dei geni BRCA. 

 
4.  SiBioC 2017 – Comunicazione orale “Mutational Landscape Profile in Breast Cancer by Liquid 

Biopsy”. 

5.  Borsa di studio dal 09.2015 to 03.2016 presso il Dipartimento di Pediatria, Divisione di 

Neonatologia, Università Cattolica del Sacro Cuore, Roma, Italia. Shire Trials ROPP-2008-01 

“Prevention Study of Retinopat y of Prematurity (ROP) in Extremely in Premature Infants”. 

6.  Borsa di studio con NoemaLIFE s.p.a  dal 09.2014 al 08.2015 – Bologna, Italia. 

Responsabilità scientifica: “Local Supervisor during t e installation of DNLab Laboratory 
Information System (LIS) module in the Clinical Biochemistry laboratories of the University 
Hospital Gemelli in Rome”. 

7.  SiBioC 2013 – Premio per il progetto: “SMART e-LEARNING LAB. MED. ASSISTANCE 
(SeLLMA)”. 

8.  Borsa di studio in qualità di dottorando dal 07.2012 al 09.2012 - Progetto: “Effect of S ear 
Stress on the Conformational C anges of WT and Type 2b Human von Willebrand Factor” 
Research Responsibilities: espressione e caratterizzazione in vitro dei domini funzionali del 
fattore di von Willebrand umano. 

9.  Borsa di studio in qualità di dottorando dal 04.2011 al 12.2011 - Progetto: “Expression and 
Characterization of Functional Domains of Human vWF and Their Role in Primary 
Haemeostasis”. 
Responsabilità scientifica: Caratterizzazione spettroscopica dell’interazione della proteina 
ricombinante R1306W vWF e il recettore piastrinico GpIb. 
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Competenze principali 

 
Bioinformatica Consolidata esperienza nell’analisi dati NGS ottenuti da pannelli target, WES, WGS. 

Programmi: R, Python, Bash 

Tool NGS (lista parziale): SNPeff, VEP, Annovar, Samtools, Bedtools, IGV, Partek 
Flow, PierianDx's Clinical Genomics WorkSpace (CGW), SOPHiA DDM. 
Sistemi Operativi: UNIX, Windows. 

Analisi dati Software di Analisi Statistica (R, Rstudio, STATA, SPSS, GraphPad). 

Biochimica Caratterizzazione spettroscopica di proteine di mammifero, Dynamic Light 

Scattering, spettroscopia UV/Visibile, 

Surface Plasmon Resonance (SPR) e analisi dati di interazioni: proteina-proteina, 

cellula-proteina e DNA-proteina. 

Biofisica Microscopia a Forza Atomica  (AFM), Microscopia Elettronica a Scansione (SEM). 

Sistemi 

microfluidici 

Protocolli con camere a flusso controllato per lo studio dell’effetto delle forze di 

shear stress su piastrine umane. 

ITC Configurazione e manutenzione delle unità software del ‘Sistema Informatico di 

Laboratorio (LIS)’ per laboratori di bioc imica clinica. 

 
Competenze secondarie 
 

• Capacità di lavorare in team 

• Forte inclinazione al Team building 

• Capacità di problem solving 

• Abilità di comunicazione scritta 

• Forte inclinazione alla costruzione e al consolidamento di relazioni umane e professionali 

• Empatia 

• Atteggiamento tollerante e rispettoso nei confronti dell'opinione altrui 

• Forte etica del lavoro 

• Rispetto delle scadenze 

 

 
Interessi 
 

Musicista (basso, chitarra e contrabasso) in formazioni professionali e non. 

Pallacanestro (playmaker/point guard) 
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Società Scientifiche 
 

2019 - 2024 Membro del Working Group 5 (cancer signatures) di Bionformatica della rete 

Nazionale di Oncologia ‘Alliance Against Cancer (ACC)’. 

2013 - oggi Membro della SiBioC (Società Italiana di Biochimica Clinica e Biologia Molecolare 

Clinica) [da cui membro delle società europee: Clinical Chemistry and Laboratory 

Medicine (IFCC)/European Society of Clinical Chemistry and Laboratory Medicine 

(EFLM) 

2011 - 2012 SIB (Società Italiana di Biochimica e Biologia Molecolare) [società costituente della 

Federation of European Biochemical Societies (FEBS)] 

 
Qualifiche 

 
15.08.2018 

 - 

12.09.2018 

Workshop Chemistry category 1 – IB Online Professional Development department 

(science course). International Baccalaureate Organization, 7501 Wisconsin Avenue, 

Suite 200 West, Bethesda, Maryland, 20814 

01.2013 to 

06.2013 

Certificazione dell’American Association for Clinical Chemistry, Inc. (AACC) 

ACCENT® Office 1850 K Street, NW Suite 625 Washington, DC 20006-2213 per 

lo svolgimento del corso “Basic Principles and Arc itecture of Laboratory 

Information Systems Certificate Program 2013” 

 
Attività di revisore 

 
2024 Dermatology Practical & Conceptual 

2023 Heliyon 

2022 Frontiers in Oncology, section Cancer Molecular Targets and Therapeutics 

Frontiers in Microbiology 

 

2020 Breast Cancer Research and Treatment 

Journal of Medical Genetics 

Heliyon 

 

2019 OncoTargets and Therapy 

 

2020 Breast Cancer Research and Treatment 

Journal of Medical Genetics 

Heliyon 

 

2019 OncoTargets and Therapy 
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Pubblicazioni Scientifiche  
 
Web of Science h-Index: 16 
Scopus h-index: 16 

 
Peer-Reviewed  

* co-autori 

 
1.  Cristofoletti C, Salvatore G, Bassi C, Negrini M, Scaglione GL, Mazzarella L, Frigè G, Minafò 

YA, Fioretti M, Monopoli A, Accetturi MP, Pilla MA, Di Raimondo C, Frezzolini A, Scala E, 

D'Atri S, Russo G, Narducci MG. Expressed mutated genes in Sezary syndrome and their 

potential prognostic value in patients treated with extracorporeal photopheresis. Front Immunol. 

2025 Aug 22;16:1589467. doi: 10.3389/fimmu.2025.1589467. PMID: 40918137; PMCID: 

PMC12411188. 

2.  Scaglione GL, Lombardo V, Polano M, Scandurra G, Pettinato A, Giunta C, Iemmolo R, Scollo 

P, Capoluongo ED. Real-World Analysis of HRD Assay Variability in High-Grade Serous Ovarian 

Cancer: Impacts of BRCA1/2 Mutation Subtypes on HRD Assessment. Biomolecules. 2025 May 

21;15(5):745. doi: 10.3390/biom15050745. PMID: 40427638; PMCID: PMC12110076. 

3.  Chiloiro S*, Costanza F*, Scaglione GL*, Russo F, Nardelli C, Giampietro A, Mattogno PP, 

Lauretti L, Rindi G, De Marinis L, Gessi M, Bianchi A, Doglietto F, Capoluongo ED, Pontecorvi 

A. Genes of the "regulation of lymphocyte activation" pathway may influence immune cells 

infiltration in growth hormone secreting pituitary tumors. Pituitary. 2025 May 26;28(3):63. doi: 

10.1007/s11102-025-01537-w. PMID: 40415137; PMCID: PMC12104112. 

4.  Lombardo V, Scandurra G, Pettinato A, Scaglione GL, Scollo P, Capoluongo ED. Identification 

of the novel BRCA1 c.2463_2464delTA mutation in two high grade serous ovarian cancer sisters 
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